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SOLICITUD DE USO DE GENOMICA Y BIOINFORMATICA

DATOS DEL SOLICITANTE

Nombre y apellidos IP:

Grupo de investigacion / Servicio:

Institucion IP:

Nombre y teléfono de contacto:

Correo electronico de contacto:
Investigador IdISBa (Si/NO)
IP emergente (Si/NO)

DIRECCION DE FACTURACION
0 PAGO MEDIANTE FONDOS SITUADOS EN EL IDISBA

Codi projecte:

[0 PAGO MEDIANTE FONDOS SITUADOS EN OTRA ENTIDAD
NOMBRE DE LA ENTIDAD:
TIPO DE ENTIDAD: 1 Publica I Privada
Nuam. CIF:

Direccion:

Ciudad: Cdédigo postal:

Pais:

Direccion electréonica de contacto:

SERVICIO SOLICITADO Num. de muestras Num. de muestras
MiSeq PCR digital

Escaner arrays RT-PCR (Bio-Rad)

Bioanalizador CHEF Mapper

Cuantificacion fluorimétrica

Informacidn y reservas:

Genoémica: Bioinformatica:
Aarne Fleischer Josep Muncunill Farreny
871 205234 ext. 64529 871 205234 ext. 66303

aarne.fleischer@ssib.es josep.muncunill@ssib.es
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BIOINFORMATICA:

Analisis de datos genémicos

OBSERVACIONES:

Fecha y firma del solicitante

Informacidn y reservas:
Genodmica:
Aarne Fleischer

871 205234 ext. 64529

aarne.fleischer@ssib.es

Bioinformatica:
Josep Muncunill Farreny

871 205234 ext. 66303

josep.muncunill@ssib.es
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